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	生殖是生物体生命周期中最重要的阶段之一。在高等植物中，开花使其从营养生长阶段顺利过渡到生殖生长阶段。
	（1）系统揭示赤霉素信号途径下游转录因子调控植物开花诱导的分子机理。本研究证实，赤霉素途径的抑制子D
	（2）揭示茉莉酸-MYC2/3/4模块和FT-FD-ClassII TCP复合体调控植物开花诱导的分
	（3） 阐明了拟南芥WRKY34/2-VQ20复合体调控花粉发育的信号转导途径。初步形成了一个精确控

